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Sekvensointimenetelmien kehittyminen on avannut täysin uusia mahdollisuuksia muun 
muassa ympäristömikrobien tutkimiseen.  
Uusien sekvensointimenetelmien avulla uutta tietoa voidaan tuottaa nopeasti,  
laadukkaasti ja kustannustehokkaasti 

 Yhteistyö Oulun yliopiston molekyylibiologian laboratorion kanssa 

 Sekvensointimenetelmiä voidaan jatkossa hyödyntää useiden eri eliöryhmien tutkimisessa 
o Bakteerit 
o Sienet 
o Piilevät 
o Pohjaeläimet 

 
Tulevaisuudessa DNA:n sekvensointimenetelmien avulla tuotettua tietoa voidaan hyödyntää 
pintavesien ekologisen tilan arvioinnissa ja seurannassa. 
 
 
Bakteerien DNA:n sekvensointi 
 

 Näyte otetaan kivien pinnoilta sienellä harjaten (10 kiveä/ paikka) 

 Pakastetut näytteet pakastekylmäkuivataan 

 DNA eristetään näytteestä kaupallisella kitillä (esim. MoBion PowerSoil) 

 DNA monistetaan PCR:ssä (polymerase chain reaction) 
 Lämpövaihteluita kestävän polymeraasientsyymin avulla DNA:sta monistetaan 

hetkessä suuri määrä kopioita 

 Näyte puhdistetaan ja PCR:n onnistuminen tarkistetaan MultiNAlla (Microchip 
Electrophoresis System for DNA/RNA) tai agaroosigeelielektroforeesilla 

 Näyte sekvensoidaan Ion Torrent:illa 
o Perustuu DNA:n polymerisaation aikana vapautuvien vetyionien havaitsemiseen 

 Sekvenssiaineistoa analysoidaan QIIMEllä (Quantitative Insights Into Microbial Ecology) 

 Sekvenssit klusteroidaan OTUiksi (operational taxonomic units) 97 % 
samankaltaisuusasteella 

 Etsitään vastaavuus BLAST tietokannasta 
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